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. ’ . Practica 66
Biogeografia cladista V:

analisis de parsimonia de Brooks

Juan J. Morrone

Objetivo
+ Aplicar el método del analisis de parsimonia de Brooks para obtener cladogramas generales
de areas.

Unidad de conocimiento

« Andlisis de parsimonia de Brooks (‘Brooks Parsimony Analysis’o BPA). Propuesto por Wiley (1988) y
modificado por Brooks (1990), es un analisis de parsimonia de cladogramas taxonémicos de areas
donde éstos se codifican como variables doble estado y se analizan como caracteres. Para apli-
car el BPA, se construye una matriz de datos con base en los cladogramas taxondmicos de
areas bajo el supuesto 0, la cual se analiza con un algoritmo de parsimonia. En el caso de las areas
ausentes, se codifican con '?’; luego, la congruencia con los demas taxones permitira deter-
minar si realmente corresponde a un ‘1’0 a un ‘0" Para el ejemplo siguiente (Figura 147), el analisis
de la matriz obtenida a partir de la informacién contenida en los cuatro cladogramas taxonémi-
cos de areas conduce al cladograma general de areas (A,(B,(C,D))).

El algoritmo comprende los siguientes pasos:

1. Obtener los cladogramas de los taxones distribuidos en las areas de estudio.

2. Reemplazar las especies terminales de los cladogramas taxondmicos de areas por las areas
donde habitan para obtener cladogramas taxondmicos de areas.

3. Numerar los componentes de los cladogramas taxonomicos de areas y las especies termi-
nales que estén distribuidas ampliamente (supuesto 0).

4. Construir una matriz de datos donde las areas sean las filas y los nodos y especies terminales
las columnas; sefialar con un ‘1'si el drea esta presentey con un ‘0’si esta ausente. Emplear
un "’ para las areas ausentes. Agregar una fila con ‘0’ en todas las casillas para enraizar
el cladograma.

5. Analizar la matriz de datos con un algoritmo de parsimonia para obtener el cladograma
general de areas.

6. Optimizar los componentes en el cladograma general de areas con el objeto de identificar
eventos de vicarianza (= sinapomorfias), eventos de dispersion (= paralelismos) yextin-
ciones (= reversiones).

Unidad de accién

A partir de los cladogramas taxonémicos de areas de la préactica 63, aplica el método del analisis
de parsimonia de Brooks para obtener uno o mas cladogramars) general(es) de dreas. Compara los
resultados obtenidos con los de la practica 65 en que aplicaste el analisis de componentes.
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Figura 147. a-f, anlisis de parsimonia de Brooks.



